Dr n med. Marta Dyszkiewicz Konwińska
Data i miejsce urodzenia: 11.12.1980 w Poznaniu 
Wykształcenie:
2004 rok  – tytuł lekarza stomatologa – Oddział Stomatologii Wydziału Lekarskiego II Uniwersytetu Medycznego im. Karola Marcinkowskiego w Poznaniu
Wykształcenie podyplomowe:
2006-2010 rok - studia doktoranckie w Katedrze i Zakładzie Biomateriałów i Stomatologii  
Doświadczalnej, UMP
2009-2012 rok-specjalizacja Stomatologia Zachowawcza z Endodoncją, UMP

2015-2016 rok- studia podyplomowe w zakresie Zaawansowanego obrazowania w medycynie, KU Leuven  

Stopień naukowy: 
2011 rok - stopień naukowy doktora nauk medycznych (w zakresie stomatologii) na podstawie pracy doktorskiej pt. STAN JAMY USTNEJ U PACJENTÓW W PRZEBIEGU CHEMIOTERAPII RAKA PŁUCA-promotor Prof. dr hab. Honorata Limanowska Shaw

Zatrudnienie: 

Katedra i Zakład Biomateriałów i Stomatologii Doświadczalnej UMP

10.2006-10.2010   Studia doktoranckie

04.2006-06.2011   Asystent do określonych zadań

06.2011-10.2013   Asystent z doktoratem

10.2013 – nadal     Adiunkt

Oral Maxillo Facial Surgery Imaging Pathology KU Leuven

10.2015-01.2016  Visiting Researcher 

Katedra i Zakład Anatomii Prawidłowej

11.2017 – nadal    Adiunkt
Nagrody: 

a) Nagroda zespołowa naukowa za rok 2014/2015

Rektor UMP

b) Nagroda zespołowa naukowa za rok 2016

Rektor UMP

c)List gratulacyjny za indywidualne osiągniecia naukowe w roku 2016

Dorobek naukowy: 
1. Sumaryczny IF = 33

2. Cykl złożonych prac IF=7,633

3. Łączna punktacja poza cyklem: IF = 25,466; 
 KBN/MNiSW = 438

4. Punktacja jako drugi współautor IF=5,839
5. Liczba cytowań (Web of Science) = 25;  

6. Indeks Hirscha = 3
Projekty badawcze:
a) Zastosowanie techniki PCR-Array w ocenie stanu błony śluzowej jamy ustnej w przebiegu chemioterapii raka płuca
projekt badawczy NCN nr rej. N N403 597438

główny wykonawca

Termin realizacji 2010-2011

b) Ocena stanu zdrowia jamy ustnej i czynności gruczołów ślinowych u pacjentów z zaburzeniami odżywiania typu anorexia nervosa 

Numer projektu badawczego 502-14-02210326-08918

Termin realizacji 2012-2014

kierownik projektu
Przynależność do Towarzystw Naukowych: 
a)
International Association for Dental Research od 2010 roku

b)
European Academy of Maxillo Facial Radiology od 2011

c)
Polskie Towarzystwo Endodontyczne od 2018

d)
European Society of Medical Oncology od 2010 roku
Streszczenie pracy habilitacyjnej (osiągnięcia naukowego) pt.:
Badanie ekspresji wybranych genów regulujących morfogenezę i metabolizm komórek błony śluzowej policzków na modelu zwierzęcym w hodowli pierwotnej in vitro. 
Wprowadzenie:
Błona śluzowa jamy ustnej ssaków charakteryzuje się unikatowymi, nieprzerwanie

toczącymi się modyfikacjami zarówno na poziomie biochemicznym jak i morfologicznym.

Zmiany te są w istotny sposób zależne od etapu rogowacenia. Ponadto utrzymanie "równowagi" między komórkami progenitorowymi keratynocytów, keratynocytami i fibroblastami jest kluczowe dla zachowania prawidłowej morfologii i funkcji błony śluzowej jamy ustnej. Błona śluzowa jamy ustnej została wyróżniona jako realne, alternatywne źródło komórek epitelium, ze względu na jej łatwe przygotowanie i odpowiednie cechy, takie jak: wyższy wskaźnik proliferacji, niższy stopnień zróżnicowania komórek dojrzałych i zwiększoną aktywność biologiczną w porównaniu z keratynocytami naskórka . Unikatowe właściwości błony śluzowej są źródłem intensywnych badań nad możliwością zastosowania jej w szeroko pojętej medycynie i stomatologii regeneracyjnej . Pomimo znacznej liczby publikacji dotyczących błony śluzowej jamy ustnej nadal brakuje pełnego obrazu morfogenezy i metabolizmu w obrębie tej tkanki. 
Cele : Głównym celem badań była analiza zależności pomiędzy procesem proliferacji komórek błony śluzowej policzka świńskiego w układzie hodowli pierwotnej a ekspresją genów i dystrybucją kodowanych przez nie białek, kluczowych dla regulacji właściwego przebiegu różnicowania. Cel ten został zrealizowany za pomocą następujących celów szczegółowych:

1. Badanie indeksu proliferacyjnego komórek pochodzących z hodowli pierwotnej

wyprowadzonej z błony śluzowej policzka świńskiego, fazy adhezji komórek (faza lag) i fazy

logarytmicznego wzrostu (faza log).
2. Analiza poziomu mRNA koneksyn Cx40, Cx37, Cx45, Cx36, Cx43 i MAP1B, DAB2, FN1, SOX9, CXCL12 oraz Ki 67,PCNA, inwolukryny z wykorzystaniem techniki PCR w czasie rzeczywistym (ang. real–time quantative PCR)

3. Badanie ekspresji i dystrybucji białek kodowanych przez powyższe geny przy zastosowaniu mikroskopii konfokalnej

4. Analiza profilu ekspresji genów przynależących do dwóch grup ontologicznych regulujących szlaki metaboliczne oraz homeostazę za pomocą mikromacierzy RNA

Wnioski ogólne: 
Badania przedstawione w powyższej rozprawie habilitacyjnej polegały na analizie ekspresji wybranych genów, które regulują procesy związane z: (1) regulacją proliferacji i różnicowania, (2) obecnością sieci połączeń typu neksus potwierdzających aktywną komunikację międzykomórkową, oraz (3) metabolizmem i homeostazą komórek pochodzących z hodowli pierwotnej błony śluzowej policzków. Wymienione powyżej procesy zostały przeanalizowane przeze mnie na poziomie molekularnym poprzez ocenę ekspresji takich genów jak: MAP1B, DAB2, CXCL12, FN1 oraz SOX9. Zaobserwowany wzrost poziomu powyższych transkryptów może sugerować ich wykorzystanie jako nowe markery procesów związanych z proliferacją i różnicowaniem się komórek błony śluzowej policzków świń w warunkach długotrwałej hodowli in vitro. Ponadto, w komórkach tych odnotowano ekspresję genów kodujących białka koneksyny (Cx40, Cx37, Cx45, Cx36, Cx43) , co sugeruje obecność aktywnych połączeń typu neksus. Wykazanie w moich badaniach ekspresji genów kodujących koneksyny może przyczynić się do utworzenia modelu opartego na hodowli pierwotnej i służącego do badań nad transportem i metabolizmem leków oraz nad mechanizmami gojenia. Ponadto przeprowadzone analizy umożliwiły mi wskazanie, które geny z całego transkryptomu świni mogą stanowić nowe markery molekularne zaangażowane w regulację metabolizmu i homeostazy w komórkach błony śluzowej policzków. Za pomocą mikromacierzy ekspresyjnych wskazałam następujące geny: SCARB1, PTGS2, DUSP5, ITGB3, PLK2, CCL2, TGFB1, CCL8, RFC4, LYN, ETS1, REL, LIF, SPP1, i FGER1G. Homeostaza jest zależna od procesów zaprogramowanej żywotności komórki i jej starzenia. Ocena wymienionych cech komórkowych w przypadku inżynierii tkankowej jest niezwykle istotna dla powodzenia zabiegu. Przeprowadzone powyżej badania ekspresji w obrębie prawidłowych komórek uzupełniają dodatkowo wiedzę o etapach na których może dojść do zaburzeń na poziomie komórkowym prowadzących do kancerogenezy. Zaletą hodowli pierwotnej jest jej podobieństwo do warunków in vivo. Powyższe badania dają pogląd na podstawowe procesy molekularne zachodzące w komórkach błony śluzowej jamy ustnej w warunkach in vitro i mogą posłużyć jako punkt odniesienia dla badań klinicznych.

